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Informagdes suprimidas em decorréncia da Lei

Geral de Protegao de Dados Pessoais (LGPD)
- Lei n® 13.709, de 14 de agosto de 2018.

1.1 FORMACAO E TITULOS ACADEMICOS

2006 - 2007 Pos-Doutorado - Instituto Milénio, Departamento de Bioquimica e
Biologia Molecular da Universidade Federal do Parana, UFPR. Tema:

Protedmica. Supervisao: Dr. Fabio de Oliveira Pedrosa. Curitiba, Brasil.

2005-2006 Pos-Doutorado - Instituto Milénio, Departamento de Bioquimica e
Biologia Molecular da Universidade Federal do Parana, UFPR. Tema:

Gendmica. Supervisao: Dr. Fabio de Oliveira Pedrosa. Curitiba, Brasil.

1998 - 2002 Doutorado em Engenharia de Producao.

Universidade Federal de Santa Catarina, UFSC, Florianopolis, Brasil.
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1996 - 1997

1987 - 1987

1985 - 1988

1984 - 1986

Titulo: “FAN 2002 - Um modelo Neuro-Fuzzy para reconhecimento de
padrdes”. Ano de obtengao: 2002.
Orientador: Fernando Alvaro Ostuni Gauthier.

Bolsa: Coordenagao de Aperfeicoamento de Pessoal de Nivel Superior.

Mestrado em Engenharia de Producao.

Universidade Federal de Santa Catarina, UFSC, Florianopolis, Brasil.

Titulo: “Free Associative Neurons — FAN: uma abordagem para o
reconhecimento de padrdes”. Ano de obtencao: 1997.
Orientador: Fernando Alvaro Ostuni Gauthier.

Bolsa: Coordenagao de Aperfeicoamento de Pessoal de Nivel Superior.

Iniciagao Cientifica, LACIN, PUC/PR.

Orientador: Celso Penteado Serra.

Graduacdo em Ciéncia da Computagdo. PUC/PR.
Pontificia Universidade Catolica do Parana, PUC/PR, Curitiba, Brasil.

Aluno de Graduagao em Engenharia Civil (1984) e Fisica (1985/1986).
Universidade Federal do Parana, UFPR, Curitiba, Brasil.

1.2. ATUACAO PROFISSIONAL

1994-Atual

1993 - 1993

Servidor publico. Enquadramento funcional: professor em regime de

dedicagao exclusiva.

Professor Substituto. Enquadramento funcional: professor com carga

horaria semanal de 20 horas.



2 INTRODUCAO

Este memorial foi elaborado como base para avaliagdo de minha trajetoria
profissional, no processo de progressao ao cargo de professor Titular, subsequente aos
demais cargos de professor de nivel federal, na carreira de professor do Ensino Basico
Técnico e Tecnologico (EBTT), denominagao atual.

Desde crianga, interesso-me por ciéncia e pesquisa, com preferéncia pela fisica,
desde que ouvi falar nesta area do conhecimento. Fiz a formag¢ao fundamental em minha
cidade natal e conclui o segundo grau concomitantemente a realizagdo do curso
preparatorio para o vestibular no colégio Dom Bosco, em Curitiba.

Fui aprovado em todos os concursos vestibulares que participei, de modo que
escolhi cursar Engenharia Civil na Universidade Federal do Parana (UFPR), com
segundo lugar na classificacdo, além de ter sido aprovado em Ciéncia da Computagao,
na Pontificia Universidade Catolica do Paran4d (PUC-PR), no mesmo ano de 1994.

Ao perceber maior afinidade com a Fisica e a Computacao, mudei de planos. Por
meio do dispositivo regulamentar da reop¢ao de curso na UFPR, transferi-me para o
curso de Fisica. Depois, prestei novamente vestibular e ingressei no curso de Ciéncia da
Computacdo da PUC-PR. Cursei ambas as graduagdes por dois anos simultaneamente,
porém, abandonei o curso de Fisica ao iniciar o estdgio de Iniciagdo Cientifica
relacionado a Ciéncia da computacao no LACIN-PUC. Naquele laboratério académico,
fui supervisionado pelo eminente professor Celso Penteado Serra. Durante o respectivo
estagio, voltei-me intensamente ao interesse de estudar e descobrir o universo da
Inteligéncia Artificial, ramo da Ciéncia da Computagdo que permanece como linha de
pesquisa e producao na minha préxis cotidiana até hoje.

No periodo imediatamente posterior a conclusao da graduagdo, trabalhei no
desenvolvimento de sistemas, em programag¢do, com consultorias € como professor de
fisica e informatica no ensino médio. No ano de 1992, desenvolvi uma aplicacdo
computacional voltada a suprir a necessidade de analise dos dados gerados pela
aplicacdo de um instrumento de avaliagdo do docente pelo discente no curso de
Agronomia da UFPR. Dado o éxito da ferramenta OP (orientagdo pedagogica), o
método de andlise proposto e o uso da ferramenta OP foram estendidos para todos os
cursos de graduagdo na UFPR.

Nagquele periodo, atuei como consultor junto a Pro-Reitoria de Graduagao, dando
suporte a avaliagdo institucional. Foi quando conheci o curso de Processamento de
Dados da Escola Técnica da UFPR, entdo vinculada a PROGRAD. Prestei concurso

para professor substituto e, aprovado, ministrei disciplinas de programacao e analise de



sistemas. Foram dois anos dedicados como professor substituto e de aproximagdo com a
UFPR. Ao cabo do primeiro ano, fui convidado a ser paraninfo da primeira turma a
concluir o curso de PD e, no mesmo periodo, prestei o concurso para professor efetivo
na modalidade de professor de primeiro e segundo graus para a Escola Técnica da
UFPR. Fui aprovado, de maneira que ingressei na carreira em marc¢o de 1994.

Em 1995, iniciei atividades relacionadas a administracao na UFPR, ao exercer a
coordenagao do curso Técnico em Processamento de Dados e ao participar do Conselho
Setorial do recém-criado Setor Escola Técnica da UFPR.

Em 1997 e 2002, respectivamente, obtive os graus de Mestre e Doutor em
Engenharia de Produgdo e Sistemas na Universidade Federal de Santa Catarina, sempre
na area de concentracdo de Inteligéncia Aplicada. Na Pos-graduacao, propus uma nova
Rede Neuronal Artificial FAN — neuro-difusa —, posteriormente aplicada em diversos
projetos nos meios académicos e comercial. Ainda naquele processo de formacao,
desenvolvi-me nas areas de Conjuntos e Logica Difusos, Reconhecimento de Padrdes e
Algoritmos Genéticos.

Em 2001, quando foi criado o curso de graduacdo em Tecnologia em
Informatica do Setor ET-UFPR, assumi o cargo de seu vice-coordenador. Apds um ano,
em razdo da vacancia do cargo de coordenador, assumi a coordenacao, a qual exerci por
dois mandatos, sendo levado ao cargo por elei¢do direta junto a comunidade académica.
Destaco que, no periodo em que estive a frente de sua gestdo, o curso foi avaliado pelo
Ministério da Educacao e Cultura (MEC). Como resposta ao esforco da comunidade,
recebeu o conceito maximo. Foi um momento de grande satisfagdo profissional
participar ativamente daquele desafio que resultou na conquista de reconhecimento
publico e respeitabilidade entre os cursos da area de T1 do Brasil.

Hé ainda dois momentos importantes a serem mencionados. Um deles ocorreu
no periodo de minha participagdo como membro do Conselho de Planejamento e
Administragdo (COPLAD) e do Conselho Universitario (COUN) da UFPR. Outro
momento que considero especialmente significativo foi ter podido colaborar com o
Nucleo de Fixacao Bioldgica de Nitrogénio do Departamento de Bioquimica da UFPR.

O primeiro periodo no COPLAD se iniciou em 2004, entdo como suplente.
Continuei membro do Conselho at¢ o ano de 2011. No periodo como suplente,
participei daquela instancia institucional na maioria das se¢des; foi a época em que tive
a oportunidade de compreender os seus tramites e ter uma visdo mais abrangente da
UFPR. Nos dois mandatos subsequentes, j4 como membro titular, participei mais
ativamente dos debates e comissoes. Fui vice-presidente e sucessivamente presidente da

terceira cdmara em um intervalo deste tempo.



O ponto mais relevante relacionado ao tempo de Conselho Universitario, o qual
faco questdo que conste neste memorial, foi a luta para a permanéncia do setor Escola
Técnica (ET-UFPR atual SEPT) na UFPR. Com a criagdo dos institutos federais de
ciéncia e tecnologia, houve uma provocagao para que a Escola Técnica da UFPR se
transformasse em um Instituto Federal. Esta proposta foi logo acatada por parte das
liderancas do Setor, que comecou a trabalhar ativamente para o desmembramento da
unidade. Ocorre que parte da comunidade setorial entendia que a permanéncia do Setor
na UFPR era o melhor caminho. Este foi também o meu entendimento. Eis por que fui o
unico representante da comunidade Setorial no Conselho Universitario a enfrentar duros
embates para a permanéncia do atual SEPT na UFPR. O processo culminou na divisdo
da ET-UFPR em IFPR e SEPT, sendo o primeiro um Instituto Federal e o segundo um
setor da UFPR.

Cabe ainda mencionar que, para a manuten¢ao do SEPT, foi necessaria a criagao
de quatro novos cursos superiores de tecnologia e um programa de pos-graduacgao
strictu sensu (Bioinformatica). Participei ativamente na criacdo de todos os referidos
Cursos.

Naquele mesmo periodo, teve inicio a minha colabora¢do ao Nucleo de Fixacao
Biologica de Nitrogénio- NFN, no Departamento de Bioquimica da UFPR. A
motivacdo para colaborar foi a montagem e o estudo do genoma da bactéria
Herbaspirillum seropedicae, organismo de grande interesse na agricultura. A
participacdo naquele grupo de pesquisa foi fundamental para o meu redirecionamento e
amadurecimento cientifico.

Durante a fase inicial, realizei estdgios de Pds-Doutorado em gendmica e em
protedmica, sempre supervisionado pelo Prof. Fabio de Oliveira Pedrosa. Mesmo depois
do periodo de estagios, a colaboragao se manteve, de modo que originou o Programa de
Pos-Graduagdo em Bioinformatica da UFPR, cuja proposta de criagdo e aprovacdo pela
Comissao de Aperfeicoamento de Pessoal de Nivel Superior (CAPES) teve a minha
coordenagao.

Vale mencionar que, desde entdo até hoje, minha colaboragdao resulta na
publicacdo de dezenas de trabalhos cientificos e na formacao de mais de 70 mestres.

Devido a minha imersdo na area de Bioinformatica, o direcionamento dos
projetos e grupos de pesquisa, nos quais me envolvi, também tomaram outro viés. Em
lugar da abordagem generalista da aplicacdao das técnicas de inteligéncia artificial (IA),
houve a opcao por priorizar abordagens com aspectos bioldgicos.

Sdo vérios os projetos que participei ou participo; eles estdo listados mais

adiante, neste memorial. Cabe salientar que sou lider do Grupo de Pesquisa de



Inteligéncia Artificial Aplicada a Bioinformatica e segundo lider do Grupo de Pesquisa

em Bioinformatica, ambos da UFPR.
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3 ATIVIDADES DE ENSINO E ORIENTACAO

Ao ingressar na UFPR, comecei a carreira como professor de primeiro e segundo
graus, atual Ensino Basico Técnico e Tecnologico (EBTT), de modo que trabalhei
inicialmente no curso técnico em Processamento de Dados da Escola Técnica da UFPR,
ministrando disciplinas técnicas e orientando trabalhos de conclusdo de curso. Com os
desdobramentos que levaram a criagdo do SEPT, vim a atuar na graduacdo e na pos-
graduacao tendo, portanto, ministrado disciplinas e orientado em todos os niveis
regulares de ensino ofertados pela UFPR. A seguir, estdo descritas as atividades

desenvolvidas.

3.1 ATIVIDADES DE ENSINO

3.1.1 Ensino Técnico

03/1993 - 12/2001 Disciplinas ministradas no Ensino Médio na UFPR,
no curso técnico em Processamento de Dados.
Linguagem de programagao C.
Analise de sistemas.
Linguagem de programacgao Clipper.

Projetos.

3.1.2 Graduagao

03/2001 - Atual Disciplinas ministradas nos cursos de graduacao:
Tecnologia em Informatica (TI), Curso Superior de
Graduagdo em Tecnologia em Sistemas de
Informagao (TSI), Curso Superior de Tecnologia
em Andlise e Desenvolvimento de Sistemas
(TADS).

Inteligéncia Aplicada I.
Inteligéncia Aplicada II.
Matematica .

Projetos.

Linguagem de Programagao C.

Topicos especiais.
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Pratica de Algoritmos.

3.1.3. P6s-Graduagao Stricto Sensu

03/2009 - Atual Disciplinas ministradas no Programa de Pos-

Graduagdo em Bioinformatica.

Inteligéncia Artificial Aplicada a Bioinformdtica.
Semindarios em Bioinformatica.

Problematiza¢do em Bioinformatica.

Linguagem/Programacgdo em Bioinformatica.

3.2 ORIENTACOES E SUPERVISOES

3.2.1 Orientagdo em tese de doutorado (em andamento)

. Ricardo Voyceik. “Exploragao de grandes bases de dados (Big Data) de
sequéncias de proteinas com comparagdes sem alinhamento (Alignment-
Free)”. 2015. Tese (Bioinformatica) - Universidade Federal de Minas

Gerais.

3.2.2 Coorientag¢ao em teses de doutorado

1.

Dieval Guizelini. “Estratégias de montagens gendOmicas baseadas em
informagdes a priori”. 2016. Tese (Ciéncias (Bioquimica)) - Universidade

Federal do Parana.

Vinicius Almir Weiss. “Estudo comparativo de montagens de genomas do
género Herbaspirillum”. 2014. Tese (Ciéncias (Bioquimica)) -

Universidade Federal do Parana.

Ricardo Assuncdo Vialle. “Estrutura secundéaria de proteinas: estudo
baseado em bioinformatica”. 2014. Tese (Bioinformatica) - Universidade

Federal de Minas Gerais.

3.2.3 Coorientacdo em teses de doutorado (em andamento)

1.

Bruno Thiago de Lima Nichio. “Anélise global dos dominios funcionais
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codificados pelo cluster nif por archaea e bactéria”. 2017. Tese (Ciéncias

(Bioquimica)) - Universidade Federal do Parana.

2. Camilla Reginatto De Pierri. “Vetorizagdo do cluster nif. 2017. Tese

(Ciéncias (Bioquimica)) - Universidade Federal do Parana.

3. Flavia Costa. Programa de Pos-Graduacdo em Engenharia de

Bioprocessos e Biotecnologia - Universidade Federal do Parana.

3.2.4. Supervisdo em pds-doutorado

1. Vinicius A Weiss. 2016. Supervisao de Pos-doutorado - Universidade

Federal do Parana.

3.2.5 Orientagao em dissertagdes de mestrado

1. Camilla Reginatto De Pierri. “Representacdes vetoriais de protedmas: Um
estudo de caso com sequéncias mitocondriais”. 2017. Dissertacao

(Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

2. Bruno Thiago de Lima Nichio. “Estudo de agrupamentos de genes com
técnica livres de alinhamento”. 2016. Dissertacdo (Bioinformatica) -

Universidade Federal do Parana.

3. Alexandre Lejambre. “Sila para anotagdo de genomas de eucariotos”.

2016. Dissertagao (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

4. Nilson Antonio da Rocha Coimbra. “Metodologia computacional para
estudo de genes com vizinhanga conectada: analise do cluster nif. 2015”.

Dissertagdo (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.
5. Calebe Elias Ribeiro Brim. “MS-ML Studio: uma ferramenta para
classificagdo de dados de espectrometria de massas”. 2015. Dissertacao

(Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

6. Vitor Cedran Piro. FGAP — “Metodologia para finalizagdo de montagens



10.

11.

13

de genomas”. 2014. Dissertacdo (Bioinformadtica) - Universidade Federal

do Parana.

Ricardo de Assuncao Vialle. “SILA Ferramenta de alto desempenho para
anotacdo genomica’. 2013. Dissertagdo (Bioinformatica) - Universidade

Federal do Parana.

Vanely de Souza. “Montagem do draft do genoma da bactéria
Herbaspirillum  huttiense  Subespécie Putei”. 2012. Dissertagdo

(Bioinformatica) — UFPR.

Michelly Alves Coutinho Gehlen. “Mapeamento dos genes nif publicados
no NCBI usando conceitos de mineracio de dados e inteligéncia
artificial”. 2011. Disserta¢ao (Bioinformatica) - Universidade Federal do

Parana.

Leandro Henrique Stein. “Predicdo génica com redes neurais artificiais”.

2011. Dissertagao (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

Dieval Guizelini. “Banco de dados bioldgico no modelo relacional para
mineracdo de dados em genomas completos de procariotos
disponibilizados  pelo NCBI  Genebank”.  2010. Dissertacdo

(Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

3.2.6 Orientagdo em dissertacdes de mestrado (em andamento)

1.

Mariane Gongalves. “Andlise vetorial e mineracdo de dados em genoma
de Trypanosoma cruzi”. 2017. Dissertacdo (Bioinformatica) -

Universidade Federal do Parana

Leticia Graziela Costa Santos. “Proje¢do vetorial baseada em
caracteristicas fisico-quimicas de sequéncias de aminoacidos”. 2017.

Dissertagdo (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

Amanda Wilczek. “Modelo para predicdo de ocorréncia do sitio de

ligacao NtrC. 2017”. Dissertacdo (Bioinformatica) - Universidade Federal
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do Parana.

4. Alan Daniel Weiss. “Abordagem de projecao vetorial randomica quase-
ortogonal para andlise de textos cientificos”. 2016. Dissertagao

(Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

5. Aryel Marlus Repula de Oliveira. Clusterizagdo em larga escala de
sequéncias protéicas por meio de técnicas vetoriais para representagao de
sequéncias. 2016. Dissertacdo (Bioinformatica) - Universidade Federal do

Parana.

3.2.7 Coorientagao em dissertagdes de mestrado

1. Elisa Terumi Rubel. “Desenvolvimento de proclat, uma ferramenta
computacional para a classificacdo de proteinas: o caso ‘DraB’ de
Azospirillum  brasilense”. 2015. Dissertagdo (Bioinformatica) -

Universidade Federal do Parana.

2. Rodnei Damaceno Freire. “Identificacdo e analise de promotores sigma
70 no genoma de herbaspirilum seropedicae SMR1 utilizando métodos
de inteligéncia artificial”. 2014. Dissertacdo (Bioinformatica) -

Universidade Federal do Parana.

3. Juliana Helena Tibaes. “Aplicacao de inteligéncia artificial na anotagao
automatica de genomas bacterianos’. 2012. Dissertacdo (Bioinformaética)

— UFPR.

4. Lucas Martins Ferreira. “Desenvolvimento de ferramenta computacional
para identificacdo de promotores Sigma 54 utilizando rede neural
artificial”. 2012. Disserta¢ao (Bioinformatica) - Universidade Federal do

Parana.

5. Danhylo Almeida Ramos. “Metodologia por busca de similaridade de
genes por matriz de coocorréncia em nucleotideos”. 2012. Dissertacao

(Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.
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6. Leviston da Silveira. “Montagem e anotacdo parcial da sequéncia
gendmica da bactéria diazotrofica Azospirillum brasiliense FP2”. 2012.

Dissertagdo (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

7. Waldemar Volanski. “Desenvolvimento e validacao de sistema de apoio a
decisdo em urindlise com inteligéncia artificial utilizando redes
neuronais”. 2011. Dissertacao (Bioinformatica) - Universidade Federal do

Parana.

8. Rodrigo Luiz Alves Cardoso. “Montagem gendmica da bactéria
endofitica diazotrofica”. Herbaspirillum rubrisubalbicans M4. 2011.

Dissertagdo (Bioinformatica) - Universidade Federal do Parana.

9. Vinicius Almir Weiss. Andlise gendmica estrutural comparativa das
bactérias diazotréficas endofiticas Herbaspirillum seropedicae 778 e
Herbaspirillum rubrisubalbicans M1”. 2009. Dissertagao (Ciéncias

(Bioquimica)) - Universidade Federal do Parana.

3.2.8 Coorientagao em dissertacdes de mestrado (em andamento)

1. Josué de Oliveira Camargo. “Anélise filogenética de cloroplastideos por

métodos vetoriais”. 2016. Dissertacdo (Bioinformatica) - Universidade

Federal do Parana.
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3.2.9 Orientacdo em trabalhos de conclusdo de curso de graduagdo

1. Fabio S Krieger; Jodo M. Dannemann; Rachid Dequéch. “Aplicativo para
ergonomia de apresentacdes”. 2009. Curso (Tecnologia em Sistemas de

Informacao) - Universidade Federal do Parana.

2. F. Stockchneider; L. F. Finger; A. F. Marconcin; M. C. Kossoski.
“Classificacao de sites com IA”. 2009. Curso (Tecnologia em Sistemas de
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2. Marilson Reque. “Mineracdo de textos cientificos de bioinformatica”.
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Raphael Jamielniak. “Estudo comparativo de redes neurais aplicadas a
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Juliana Helena Tibaes. “Automacdo do processo de interpretacdo de géis
de eletroforese in silico utilizando algoritmos genéticos e outras técnicas
de inteligéncia artificial”. 2009. Inicia¢do cientifica (Tecnologia em

Sistemas de Informacao) - Universidade Federal do Parana.

Vanely de Souza. “Automacdo do processo de interpretagdo de géis de
eletroforese in silico utilizando algoritmos genéticos e outras técnicas de
inteligéncia artificial”. 2009. Iniciagao cientifica (Tecnologia em Sistemas

de Informacao) - Universidade Federal do Parana.

Michelly Alves Coutinho Gehlen. “Automag¢ao do processo de
interpretagdo de géis de eletroforese in silico utilizando algoritmos
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cientifica (Tecnologia em Sistemas de Informacdo) - Universidade
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4 PRODUCAO INTELECTUAL

Ao apresentar uma abordagem da minha producdo intelectual, torna-se
necessario marcar como ponto de inflexao o inicio dos trabalhos com a Bioinformatica.

O periodo 1996-2004 foi marcado pelo estudo da 4area da engenharia do
conhecimento, quando buscou-se desenvolver solugdes genéricas sem determinagdo de
areas especificas de aplicagdo da inteligéncia artificial. A época, o dilema era o fato de
haver boas técnicas para a solucdo de problemas, mas, relativamente poucos problemas
com informagdes suficientes para se aplicarem as técnicas.

Nessa fase, trabalhei de forma difusa com reconhecimento de padrdes e
algoritmos genéticos e de redes neuronais artificiais. O inicio da colaboracdo com o
NFN do departamento de bioquimica veio para mudar este cendrio, ao apresentar a
demanda da Bioinformatica. Nesta area, o volume de problemas e dados ¢ muito grande
e as possibilidades de aplicagdo da IA, igualmente.

Por me haver exigido uma grande adaptacdo na rotina profissional, a imersao na
Bioinformatica de fato nao foi facil. Entretanto, gerou um forte impacto em minhas
possibilidades de abordagem e, consequentemente, na minha producdo cientifica. Os

topicos a seguir descrevem os principais resultados dessa producao.
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EDUARDO BALSANELLI; SANDRO R. ALMEIDA; SUELEN S. DOS
SANTOS; MARCUS DE MELO TEIXEIRA; MARIA S. SOARES FELIPE;
MARIANA MACHADO FIDELIS DO NASCIMENTO; FABIO O.
PEDROSA; MARIA B. STEFFENS; DERLENE ATTILI-ANGELIS;
MOHAMMAD J. NAJAFZADEH; FLAVIO QUEIROZ-TELLES; EMANUEL
M. SOUZA; SYBREN DE HOOG. Comparative Genomics of Sibling Species
of Fonsecaea Associated with Human Chromoblastomycosis. Frontiers in

Microbiology. v. 8, p. 10.3389/fmicb.2, 2017.



21

. BRUNO T. L. NICHIO; JERONIZA NUNES MARCHAUKOSKI; ROBERTO

TADEU RAITTZ; New Tools in Orthology Analysis: A Brief Review of
Promising Perspectives. Frontiers in Genetics. v. 8, p. PMC5674930, 2017.

. LEAO, A. C. R.; WEISS, V. A, VICENTE, V. A, COSTA, F,;

BOMBASSARO, A.; RAITTZ, R. T.; STEFFENS, M. B. R.; PEDROSA, F. O.;
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Announcements. v. 5, p. e01666-16, 2017.
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Human Chromoblastomycosis. Genome Announcements. v. 4, p.e00731-16,

2016.

. COSTA, F. F.; DE HOOG, S.; RAITTZ, R. T.; WEISS, V. A.; LEAO, A. C. R.;
BOMBASSARO, A.; SUN, J.; MORENO, L. F.; SOUZA, E. M.; PEDROSA, F.
O.; STEFFENS, M. B. R.; BAURA, V., TADRA-SFEIR, M. Z;
BALSANELLI, E.; NAJAFZADEH, M. J.; GOMES, R. R.; FELIPE, M. S.;
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p.c00735-16, 2016.
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RAITTZ, ROBERTO T.; MARCHAUKOSKI, JERONIZA N.; STEFFENS,
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4.4. PROGRAMAS DE COMPUTADOR COM REGISTRO

1. SVect— Slide Vector, 2018, Brasil
Instituicdo de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Niimero do Registro: BR512018000244-7
Data da concessao: 06/03/2018
Instituicdo Financiadora: UFPR.

Finalidade: Representacdo de proteomas para comparagao rapida.

2. MLMS STUDIO, 2018, Brasil
Instituicdo de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Numero do Registro: BR512018000214-5
Data da concessao: 27/02/2018
Institui¢do Financiadora: UFPR.

Finalidade: Andlise comparativa em espectrometria de massa.

3. PROCLAT, 2018, Brasil
Institui¢do de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Numero do Registro: BR512018000216-1
Data da concessdo: 27/02/2018
Instituicdo Financiadora: UFPR.

Finalidade: Classificacdo de proteinas.

4. RAFTS3, 2017, Brasil
Instituicdo de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Niimero do Registro: BR512017001140-0
Data da concessdo: 19/09/2017
Instituicdo Financiadora: UFPR.

Finalidade: Busca por rapida sequéncias bioldgicas.

5. RAFTS3groups , 2017, Brasil
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Institui¢do de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Numero do Registro: BR512017000646-6

Data da concessdo: 08/06/2017

Instituicao Financiadora Universidade Federal do Parana.

Finalidade: Ferramenta para agrupamento (clustering) de sequéncias de

aminoacidos.

SILA EUKARYOTIC, 2017, Brasil

Institui¢do de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Numero do Registro: BR512017000647-4

Data da concessdo: 08/06/2017

Instituicdo Financiadora: UFPR.

Finalidade: Anota¢ao Genomica.

J Trimmer, 2014, Brasil

Instituicdo de Registro: INPI - Instituto Nacional da Propriedade
Industrial, Niimero do Registro: BR512014001121-6

Data da concessdo: 30/09/2014

Institui¢do Financiadora: UFPR.

Finalidade: Pré-processamento para montagem de genomas.

GRADE FACIL , 2000, Brasil
Institui¢do de Registro: Numero do Registro: 32532
Data de deposito: 18/07/2000

Finalidade: Confecgao de grades horarias escolares.
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ROSENDO, M; PEDROSA, F O; SOUZA, E. M., CRUZ, L. M,
MARCHAUKOSKI, J; GUIZELINI, D.; RAITTZ, R. T. J. Orfinder: busca por
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GUIZELINI, D.; RAITTZ, R. T.; LENFERS, F. P.; IGNACIO, F. A.; KUSTER,
C. V.; GARRET, L. F. V.; ZOTTO, S. EasyFan: laboratorio para

treinamento de redes neuronais artificiais, 2006.

AGUIAR, F.; LIMA, M. K. R;; SIVEK, J. L.; RAITTZ, R. T. Edital eletrénico:
sistema especialista para o NC/UFPR, 2005.

FROES, G.; DEMENECH, L. E.; TAVARES, V. F.; WEISS, V. A.; RAITTZ,
R. T. SintComp, 2005.

SPOSITO, F. R.; OUCHI, W.; SILVEIRA, B. E.; RAITTZ, R. T. Virtual
Glasses: provador digital de 6culos, 2005.
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11. MECHAILECH, F. L.; NEVES, G C S; MICHELOTTO, R. S.; SOUZA, F. P.
M.; RAITTZ, R. T. 3dBlah: rede social com ambientacio com realidade
virtual, 2005.

12. SOARES, A.; TRENTO, B.; CIPRIANO, D.; PIMENTA, L.; KLOSS, R;
RAITTZ, R. T. SysLeg: sistema especialista para apoiar o acesso as

resolucoes da UFPR, 2004.

13. BIAGGI, A.; TREZUB, M.; RAITTZ, R. T. LabFan: laboratorio para

treinamento de Redes Neuronais Artificiais, 2003.

14. RAITTZ, R. T.; CAVALLET, V. J. OP (Orientacao Pedagégica): plataforma

para exploracio de dados da avaliacido do docente pelos discentes, 1993.

4.6. OUTRAS PRODUCOES TECNICAS

1. RAITTZ, R. T.; COELHO, LEANDRO DOS SANTOS; TREZUB, M.
Detecciao de fraudes através da avaliacido do software FCONTROL,
2003.

2. SOUZA V.; PIRO, V. C.; FAORO, H.; TADRA-SFEIR, M Z;
CHICORA, V. K.; GUIZELINI, D.; WEISS, V. A.; VIALLE, R. A,
MONTEIRO, R. A.; STEFFENS, M. B. R.; MARCHAUKOSKI, J;
PEDROSA, F. O.; CRUZ, L. M.; CHUBATSU, L. S.; RAITTZ, R. T.
Herbaspirillum huttiense subsp. putei 1AM 15032, whole genome
shotgun sequencing project GenBank: ANJR00000000.1. Depdsito de

Sequéncias Gendmicas, 2012. (Outra produg¢ao bibliografica)

3. ZAINKO, M. A. S.; CAVALLET, V. J.; RAITTZ, R. T. Avaliacdo das
Disciplinas: O experimento da Agronomia. Edi¢des: Cadernos de
Avaliacdo - UFPR. Curitiba PR: Editora UFPR, 1993. (Outra produgao
bibliografica)
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5 PROJETOS DE PESQUISA E LIDERANCA DE GRUPOS DE PESQUISA

Meu percurso de pesquisador esta diretamente relacionado ao desenvolvimento
de ferramentas e aplicagdes de Inteligéncia Artificial e/ou Bioinformatica. Com o
amadurecimento no estudo destas areas, comecei a estudar sua fusdo, com a criagao do
Grupo de Pesquisa de Inteligéncia Artificial aplicada a Bioinformatica.

A participagdo nas atividades da comunidade de Bioinformatica no Brasil
proporciona aos membros dos grupos de pesquisa de Bioinformatica e de Inteligéncia
artificial aplicada a Bioinformatica estarem presentes em projetos que visam ao
crescimento da 4rea no pais. E o caso do PROCAD, desenvolvido com a UFMG e o

Projeto Biologia Computacional, envolvendo varias instituigdes.

5.1. PROJETOS REGISTRADOS NA UFPR

2017 - Atual Inteligéncia Artificial aplicada a Bioinformatica da fixagdo

biologica do nitrogénio.

Este projeto estd no ambito da Bioinformatica e propde
desenvolver novas pesquisas relacionadas a mineracao de textos e
de dados relacionados a fixacao biologica de nitrogénio. Alunos
envolvidos: Professores da UFPR (7); Doutorado (3); Mestrado
académico (6); Integrantes: Roberto Tadeu Raittz (Responsavel),

outros.

2012 - Atual Estratégias para montagem de genomas de procariotos,

explorando informacgdes a priori.

Integrantes:  Roberto  Tadeu Raittz; Dieval  Guizelini

(Responsavel).

2011 - Atual Banco de dados e mineracao de dados em Bioinformatica.

Este projeto estd no ambito da Bioinformatica e propde
desenvolver novas pesquisas e técnicas no armazenamento e
recuperagdo de dados biologicos complexos, a fim de contribuir

para o progresso das ciéncias biologicas. Alunos envolvidos:
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Graduagdo (1); Mestrado académico (4); Integrantes: Roberto

Tadeu Raittz (Responsavel); Jeroniza Nunes Marchaukoski.

2010 — Atual  Mineracao de dados em bancos de dados de genomas de procariotos.

O projeto propde a criagdo e a manuten¢ao de um banco de dados
relacional, populado e atualizado dinamicamente com
informacdes de sequéncias gendmicas coletadas em grandes bases
de dados mundiais. Sobre os dados colecionados, sdo aplicadas
técnicas de mineracdo de dados (data minig), focando pontos de
interesse da pesquisa gendmica. Alunos envolvidos: Graduagao
(1); Mestrado académico (4); Integrantes: Roberto Tadeu Raittz

(Responsavel).

2008 — Atual SIBILA — Servidor de redes neuronais artificiais.

Objetiva o desenvolvimento de uma aplicagdo servidora para
treinamento de redes neurais e classificagdo de padrdes.
Integrantes: Roberto Tadeu Raittz; Jeroniza Marchaukoski;

Dieval Guizelini (Responsavel).

2008 — Finalizado Sistema de classificacdo de bactérias por redes neuro-fuzzy com

2008 - Finalizado

base em caracteristicas extraidas das sequéncias de genes 16s

rRNA utilizando SIBILA.

Visa a andlise de sequéncias de Genes de 16s rRNA para
obtencdo de caracteristicas que possibilitem o treinamento de
redes neurais. Treinamento de redes neurais para classificacao
filogenética de seqiiéncias desconhecidas. (coordenador: Dieval
Guizellini). Integrantes: Roberto Tadeu Raittz; Jeroniza

Marchaukoski (Responsavel); Dieval Guizellini.

Automacao do processo de interpretacdo de géis de eletroforese
in silico utilizando algoritmos genéticos e outras técnicas de

inteligéncia artificial.
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Alunos envolvidos: Graduacdao (2); Mestrado académico (3);

Integrantes: Roberto Tadeu Raittz (Responsavel).

2005 — Finalizado Andlise gendmica comparativa de endofitos do género
Herbaspirillum: identificacdo de fatores de colonizagdo endofitica
pelo sequenciamento parcial do genoma de Herbaspirillum

rubrisubalbicans.

O principal objetivo deste projeto ¢ identificar os fatores
genéticos e bioquimicos que controlam a colonizagdo endofitica
produtiva entre Herbaspirillum spp. e gramineas. O conhecimento
produzido sera utilizado para otimizar os sistemas de producao
com inoculac¢do por endodfitos diazotroficos. Para esta finalidade,
sequéncias  genOmicas de estirpes de  Herbaspirillum
rubrisubalbicans, que sdo capazes de produzir doengas em cana
de agucar e sorgo, serdo comparadas com Herbaspirillum
seropedicae, que ndo ¢ capaz de produzir sintomas de doengas,
mas produz uma associagdo eficiente com cana de aguUcar.
Integrantes: Roberto Tadeu Raittz; Emanuel M Souza
(Responsavel); R A Monteiro; R Wassen; M B R Steffens; L S
Chubatsu; F O Pedrosa; L U Rigo; L M Cruz; Giseli Klassen;

Valter Baura.

2005 - 2006 FCONTROL

Sistema desenvolvido em colaboragdo com a empresa CiaShop,
com financiamento FINEP, cujo objetivo foi detectar fraudes em
transagdes de compra em comércio eletronico. Do projeto resultou
a criacdo da empresa FCONTROL, posteriormente adquirida pela
Holding Buscapé. Alunos envolvidos: Graduacao (2); Integrantes:
Roberto Tadeu Raittz (Responsavel); Mauricio Trezub, Com

artigo publicado.

2004 - Finalizado Bioinformatica do Projeto GENOPAR

O Projeto GENOPAR tem como objetivo o sequenciamento do
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genoma da bactéria diazotrofica endofitica Herbaspirillum
seropedicae. O Laboratério de Bioinformatica do Nucleo de
Fixa¢do de Nitrogénio desenvolve a parte de Bioinformatica
ligada ao Projeto GENOPAR. Seus principais objetivos sdo: a)
desenvolver um portal Web relacionado ao projeto; b) receber e
analisar as sequéncias produzidas pelos laboratorios de
sequenciamento e proceder a montagem do genoma; d)
desenvolver um banco de dados referente ao projeto; e)
desenvolver programas que integrem e automatizem as analises e
anotacdo do genoma. Integrantes: Roberto Tadeu Raittz; Emanuel
M Souza; R A Monteiro; M B R Steffens; L S Chubatsu; F O
Pedrosa; L U Rigo; L M Cruz (Responsavel); Felipe Pisa; Thiago
Seito Stake.

5.2. PROJETOS EM COLABORACAO COM OUTRAS INSTITUICOES

2013 - Atual

2011 - Atual

Biologia Computacional — rede de cooperagdo académica para o
estudo e desenvolvimento de ferramentas para a genOmica

estrutural e funcional.

O objetivo geral do projeto ¢ fortalecer e ampliar o intercambio
académico entre os programas inter-unidades de Pds-Graduacao
em Bioinformatica da UFMG (CAPES 7) e da USP (CAPES 4), o
de Genética e Biologia Molecular da UFPA (CAPES 5) e o de
Bioinforméatica da UFPR (CAPES 3). Integrantes: Roberto Tadeu
Raittz; Emanuel M de Souza; Maria Berenice R Steffens

(Responsavel); outros.

Bioinformatica aplicada a protedmica e a genomica estrutural e

funcional — PROCAD.

PROCAD realizado entre os programas de pds-graduagcdo em
Bioinformatica das Universidades Federais do Parana e de Minas
Gerais. O objetivo geral do projeto ¢ desenvolver ferramentas e
metodologias computacionais aplicadas a gendmica estrutural e

funcional, montagem e analise de dados de genomas, e aplicacao
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no sequenciamento e anota¢do de genomas bacterianos. Para a
executar este projeto, os parceiros dos dois programas da area de
gendmica estrutural e funcional identificardo metodologias e
softwares de Bioinformatica ja disponiveis e/ou a serem
implementados e/ou aperfeicoados. Os parceiros também atuardo
na constru¢ao de uma Base de Dados ¢ Conhecimento na area de
gendOmica estrutural e funcional, além de participarem da anélise
de dados gendmicos e na geracdo de novos conhecimentos na
area. Os recursos € conhecimentos desenvolvidos serdo
compartilhados pelos grupos envolvidos. As ferramentas
desenvolvidas serdo testadas em dois genomas bacterianos a
serem sequenciados por membros do Programa de Bioinformatica
da UFPR. Alunos envolvidos: Graduagdo (2); Mestrado
académico (20); Integrantes: Roberto Tadeu Raittz (Vice-
Coordenador); Emanuel M de Souza (Coordenado-Responsavel);

outros.
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5.3. LIDERANCA DE GRUPOS DE PESQUISA REGISTRADOS NO CNPQ

A seguir apresento tabelas ilustrativas da minha participagdo em grupos de

pesquisa e linhas de pesquisa nas quais atuo.

Grupo CNPq Atuacio no grupo
Bioinformatica Segundo Lider
Fixacdo Biologica de Nitrogénio Pesquisador
Inteligéncia artificial aplicada a Bioinformatica Lider do grupo
Tabela 1 - Grupos de pesquisa registrados no CNPq

Linha de pesquisa Grupo CNPq

MetagenOomica

Fixagdo Biologica de Nitrogénio

Algoritmos evolutivos e aprendizagem de maquina

Inteligéncia artificial aplicada a

em Bioinformatica Bioinformatica
Sistemas de Bioinformacao Bioinformatica
Bioinformatica aplicada Bioinformatica

Biodiversidade microbiana

Fixa¢do Biologica de Nitrogénio

Banco de Dados ¢ Mineragao de Dados em

Bioinformatica

Inteligéncia artificial aplicada a

Bioinformatica

Gendmica estrutural e funcional

Fixa¢do Biologica de Nitrogénio

Biologia Molecular, Fisiologia e Bioquimica de

Microrganismos

Fixa¢do Biologica de Nitrogénio

Tabela 2 — Linhas de pesquisa relacionadas aos grupos

5.4. INCT DA FIXACAO BIOLOGICA DE NITROGENIO

O INCT da Fixacdo Bioldgica de Nitrogénio (FBN) visa a desenvolver

tecnologias para aumentar a produtividade agricola por meio da utilizacao de bactérias

fixadoras de nitrogénio substituindo a adubacdo quimica. Coordenado pelo professor

Dr. Fabio do O. Pedrosa, sediado na UFPR, o instituto reiine dezenas de pesquisadores
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da UFPR e grupos de pesquisadores das Universidades do Rio de Janeiro, Rio Grande
do Sul, Goias e Santa Catarina. Neste contexto, menciono que sou membro do INCT

desde a sua fundagdo e participo intensamente das acdes de Bioinformatica na FBN.

5.5. PARTICIPACAO EM SOCIEDADE CIENTIFICA

A Associacao Brasileira de Bioinformatica e Biologia Computacional (AB3C)
congrega a comunidade de Bioinformatica no Brasil. Conforme se autodefine: “¢ uma
sociedade cientifica dedicada ao avango do entendimento de seres vivos através de
métodos formais, multidisciplinares e quantitativos de larga escala”. Sécio desde 2010,
sou membro desta sociedade e participo anualmente do congresso que esta promove

(X-Meeting), presencialmente ou por meio da submissao de trabalhos de alunos.
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6 PARTICIPACAO EM BANCAS

Neste topico, sdo listadas as bancas das quais participei no periodo abordado
neste memorial. Sao apresentadas de acordo com o nivel e a data, em ordem
decrescente, para as atividades académicas. As bancas de outras naturezas também sao

apresentadas na sequéncia.

6.1. DOUTORADO

1. CHUBATSU L.S.; RAITTZ, R.T., OUTROS MEMBROS. Participagao
em banca de Esther Dering Esteves. “Analise metagenomica do
microbioma do intestino e dos coprolitos de duas espécies de minhocas
perionyx excavatus e dichogaster annae”, 2018. (Ciéncias Bioquimica)

Universidade Federal do Parana.

2. ORTEGA, J. M.; RAITTZ, R.T., OUTROS MEMBROS. Participa¢do em
banca de Ricardo Assun¢ao Vialle. “Evidéncias de mudangas estruturais
protéicas em transicdes macroevolutivas”, 2017. (Bioinformatica)

Universidade Federal de Minas Gerais.

3. VICENTE, V.; RAITTZ, R. T. , OUTROS MEMBROS. Participacdo em
banca de Renata Karolini. “Diversidade taxondémica e funcional de
microrganismos em solos agricolas do Norte do Parand e do Distrito
Federal, 2016. (Microbiologia, Parasitologia e Patologia) Universidade

Federal do Parana.

4. ORTEGA, J. M.; AZEVEDO, V. A. C.; BLEICHER L.; RAITTZ, R. T ;
GOES, A.; PIRES, D. E. V. Participagdo em banca de Lucas Martins
Ferreira. “TAXI and CoryneRegNet 7.0, A Creation And Update Of Data
Warehouses For Study Speciation And Regulation Of Transcription Of
Prokaryotic Organisms”, 2016. (Bioinformatica) Universidade Federal de

Minas Gerais.

5. GONCALVES, A. L.. RAITTZ, R.T., OUTROS MEMBROS.
Participacdo em banca de Cristiane Woszezenki. “Modelo de descoberta

de conhecimento baseado em associagdes semanticas e temporais entre
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elementos textuais”, 2016. (Engenharia e Gestdo do Conhecimento)

Universidade Federal de Santa Catarina.

AZEVEDO, V. A. C.; CARNEIRO, A. R.; RAITTZ, R. T.; SOBRAL, B.
W. S.; ORTEGA, J. M. Participagdo em banca de Vinicius Augusto
Carvalho de Abreu. “CMRegNet - uma plataforma de andlise interativa
para estudar redes regulatorias transcricionais dos  géneros
Corynebacterium ¢  Mycobacterium”,  2014.  (Bioinformatica)

Universidade Federal de Minas Gerais.

RAITTZ, R. T., OUTROS MEMBROS. Participacao (suplente) em banca
de Maria Emilia Martins Ferreira. “Analise exergoeconomica da producao
de biodiesel de babagu obtido por via metilica e etilica”, 2014.

(Engenharia Florestal) Universidade Federal do Parana.

ORTEGA, J. M.; RAITTZ, R. T.; COIMBRA, R. S.; CAMPOS, F. F.;
VILELA, L. F. F. Participagdo em banca de Henrique de Assis Lopes
Ribeiro. “Desenvolvimento de um servico de andlise de sequéncias
utilizando um modelo baseado em atributos de resultados de PSI-BLAST”,

2013. (Bioinformatica) Universidade Federal de Minas Gerais.

SOUZA, J. A.; MORALES, A. T. B.; NASSAR, S. M.; PIRES, M. M. S;
COMUNELLO, E.; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Juliano
Tonizetti Brignoli. “Um modelo para suporte ao raciocinio diagndstico
diante da dinamica do conhecimento sobre incertezas”, 2013. (Engenharia

e Gestao do Conhecimento) Universidade Federal de Santa Catarina.

NIEVOLA, J. C.; Paraiso, E C.; SCALABRIN, E. E.; RAITTZ, R. T
SILA JR., C. N. Participacdo em banca de Helyane Bronoski Borges.
“Classificador hierdrquico multirrétulo usando uma rede neural
competitiva”, 2012. (Informatica) Pontificia Universidade Catolica do

Parana.

.FIGUEIREDO, B. C.; XAVIER, E.; Pinto, J S P; RAITTZ, R. T;

ROSARIO Fl, N A; PEDRINI, H. Participacio em banca de Jeroniza

Nunes Marchaukoski. “Plataforma de ensino e pesquisa para area médica”,



45

2007. (Satde da Crianga ¢ do Adolescente) Universidade Federal do

Parana.

12. KOPITTKE B H; RAITTZ, R. T.; Dettmer A L; Hermenegildo J L S;

CATAPAN, A. H.; ULBRICHT, V. R. Participagdo em banca de Pedro
José von Mecheln. “Jogo de empresas, ambiente interativo e agentes
computacionais mediadores”, 2003. (Engenharia de Produgdo)

Universidade Federal de Santa Catarina.

6.2. EXAME DE QUALIFICACAO DE DOUTORADO

1.

4,

GONCALVES M.AM.S; JORGE E.M.F. Participacdo em banca de
Uedson Santos Reis. “MoPe: Modelo de programagdo baseado em
exemplos”, 2018. (Modelagem computacional e tecnologia industrial)

SENAI CIMATEC, BA.

GONCALVES, A. L.; SILVEIRA, R. A.; TODESCO, J. L.; PACHECO,
R. C. S.; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Cristiane Raquel
Woszezenki. “Modelo de descoberta do conhecimento baseado em
associacdes semanticas e temporais entre entidades textuais”, 2014.
(Engenharia e Gestdao do Conhecimento) Universidade Federal de Santa

Catarina.

KOERICH, A. L.; SILA, C.; OLIVEIRA, L.; BRITO, A. S.; RAITTZ, R.
T. Participagdo em banca de Irapuru A. Florido. “Auto-rotulacao
multidimensional de musicas usando informagdes de alto e de baixo

nivel”, 2014. (Informética) Pontificia Universidade Catolica do Parana.

NIEVOLA, J. C.; SCALABRIN, E.; PARAISO, E. C.; KAESTNER, C. A.
A.; BRITTO JR, A. S.; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Helyane
Bronoski Borges. “Um classificador hierarquico multi-classe usando uma
rede neural competitiva para predicdo da funcdo de proteinas”, 2010.

(Informatica) Pontificia Universidade Catélica do Parana.
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6.3. MESTRADO

1. PICHETT, G; RAITTZ, R.T. Participagdo em banca de Melissa Mello de
Carvalho. “O impacto da incompletude na inferéncia estatistica e na
classificagdo: um estudo em triagem clinica”, 2017. (Bioinformatica)

Universidade Federal do Parana.

2. RAITTZ, R.T.; FAORO, H.; PICHET, C. M. T. F.; GUIZELINI, D.
Participagdo em banca de Antonio Camilo da Silva Filho. “Analise
comparativa das ferramentas de predicdo de Ilhas Genomicas”, 2017.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

3. RAITTZ, R.T.; HASS, I.; PEDROSA, F. O.; GUIZELINI, D. Participacao
em banca de Camila Reginatto de Pierri. “Representacdes vetoriais de
proteomas: um estudo de caso com sequéncias mitocondriais”, 2017.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

4. CASTRO, M. A. A.; RAITTZ, R.T. Participacao em banca de Vinicius de
Saraiva Chagas. “RTNduals: Ferramenta para analise de corregulagdo
entre regulons e infereréncia de dual regulons”, 2017. (Bioinformética)

Universidade Federal do Parana.

5. WEISS, V. A.; VICENTE, V.; RAITTZ, R. T.; STEFFENS, M. B. R.
Participacdo em banca de Amanda Bombassaro. “Andlise parcial do
genoma de fonsecae monophora e estabelecimento de protocolo para
cariotipagem do género”, 2016. (Microbiologia, Parasitologia e Patologia)

Universidade Federal do Parana.

6. RAITTZ, R.T.; CARDOSO, R.; MARCHAUKOSKI, J. N. Participagdo
em banca de Alexandre Quadros Lejambre. “Sila Eukaryotic: ferramenta
para anotagao automatica de Genes de Eucariotos”, 2016. (Bioinformatica)

Universidade Federal do Parana.

7. SOUZA, J. A.; ALVES, J. B. M.; GONCALVES, A. L.; RAITTZ, R. T.

Participagdo em banca de Willian Rochadel. “Identificagdo de critérios
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para avaliacdo de ideias: um método utilizando Folksonomias”, 2016.
(Engenharia e Gestdao do Conhecimento) Universidade Federal de Santa

Catarina.

RAITTZ, R. T.; SOUZA, E. M.; WEISS, V. A. Participacdo em banca de
Ricardo Voyceik. “Biouniverse e Biomiddleware: ferramentas na
visualizagdo da bioinformagdao”, 2014. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

SOZA, E. M.; AZEVEDO, V. A. C.; RAITTZ, R. T. Participacdo em
banca de Vitor Cedran Piro. “FGAP - Ferramenta para finalizacdo de
montagens de genomas in silico”, 2014. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

ORTEGA, J. M.; CRUZ, L. M.; RAITTZ, R. T. Participacdo em banca de
Ricardo  Assuncdao  Viale. “Anotacdo rapida de  genomas
independentemente ~ de  alinhamento  de  sequéncias”,  2013.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

PEDROSA, F. O.; RAITTZ, R. T.; MAGALHAES, J. C. M.; SOUZA, E.
M. Participagio em banca de JULIANA HELENA TIBAES. “Aplicacio
de inteligéncia artificial na anotagdo automatica de genomas bacterianos”,

2012. (Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

RIGO, L. U,; RAITTZ, R. T.; COSTA, P. A. B.,; MONTEIRO, R. A;;
DANDOLINI, G. Participacdo em banca de Lucas Martins Ferreira.
“Desenvolvimento de ferramenta computacional para identificacdo de
promotores sigma 54 utilizando rede neural artificial’, 2012.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

MARCHAUKOSKI, J; STEFFENS, M. B. R.; RAITTZ, R. T.; PINTO, J
S P; CRUZ, Leonardo M. Participagdo em banca de Danhylo Almeida
Ramos. “Metodologia por busca de similaridade de genes por matriz de
co-ocorréncia em nucleotideos”, 2012. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.
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RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; FAORO, H. Participagdo em
banca de Vanely de Souza. “Montagem do Draft do Genoma da Bactéria
Herbaspirillum huttiense SE Putei”, 2012. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

STEFFENS, M. B. R.; MARCHAUKOSKI, J; RAITTZ, R. T
CAMILIOS, D. Participagdo em banca de Paula Mayumi Saizaki.
“Montagem do draft gendmico da bactéria Herbaspirillum hiltneri’, 2012.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

SOUZA, E. M.; RAITTZ, R. T.; SANTOS, M. M.; CHUBATSU, L. S.
Participagdo em banca de Leviston da Silveira. “Montagem e anotacao
parcial da sequéncia gendmica da bactéria Diazotrdfica azospirillum”

Brasiliense FP2, 2012. (Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

MARCHAUKOSKI, J; STEFFENS, M. B. R.; STEFFENS, M. B. R.;
RAITTZ, R. T.; PRADO, K. B.; ALLE, L. F. Participacdo em banca de
Luiz Fernando da Silva Soares. “Bioinformatica aplicada a unificacdo dos
bancos de histocompatibilidade dos laboratorios de Imunogenética do
Hospital de Clinicas e Genética Molecular Humana da UFPR”, 2011.

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

PICHETT, G; RAITTZ, R. T.; COSTA, P. A. B.; COGO, L. L.
Participagdo em banca de Waldemar Volanski. “Desenvolvimento e
validacdo de sistema de apoio a decisdo em urindlise com inteligéncia
artificial utilizando redes neuronais”, 2011. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

MARCHAUKOSKI, J; PICHETT, G; SCARTEZINI, M.; RAITTZ, R. T.
Participacdo em banca de Ademir Luiz do Prado. “Estudo da aplicagdo de
redes neuronais artificiais para apoio a decisdo na liberagdo do perfil
lipidico e de glicemia em jejum”, 2011. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

HASS, I; SBALQUEIRO, I. J.; RAITTZ, R. T. Participa¢cdo em banca de

Rosa Lantmann Cordelli. “Identificacdo de padrdao em cromossomos de
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espécies animais, usando como modelo o roedor Akodon montesis”, 2011

(Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

RAITTZ, R. T.; RIGO, L. U.; SOUZA J A; STEFFENS, M. B. R.
Participacdo em banca de Michelly Alves Coutinho Gehlen. “Mapeamento
dos genes nif publicados no NCBI usando conceitos de minera¢do de
dados e inteligéncia artificial”’, 2011. (Bioinformatica) Universidade

Federal do Parana.

PICHORIM, S. F.; RAITTZ, R. T.; MAIA, J. M.; DORINI, L. B.
Participagdo em banca de Luiz Carlos Giacomossi. “Método nao invasivo
utilizando acelerometro para classificar movimentos normais € anormais
de humanos”, 2011. (Engenharia Elétrica e Informatica Industrial)

Universidade Tecnologica Federal do Parana.

CRUZ, L. M.; RAITTZ, R. T.; OLIVEIRA, L. F.; MONTEIRO, R. A_;
PROBST, C. M. Participagdo em banca de Rodrigo Luiz Alves Cardoso.
“Montagem gendmica da bactéria endofitica diazotrofica Herbaspirillum
rubrisubalbicans M4, 2011. (Bioinformatica) Universidade Federal do

Parana.

RAITTZ, R. T.; NIEVOLA, J. C.; MARCHAUKOSKI, J; PEDROSA, F.
O.; MONTEIRO, R. A. Participacdo em banca de Dieval Guizellini.
“Banco de dados bioldgico no modelo relacional para mineracao de dados
em genomas completos de procariotos disponibilizados pelo NCBI

Benbank”, 2010. (Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

STEFFENS, M. B. R.; MARCHAUKOSKI, J; RAITTZ, R. T.; UERGO,
L. F.; BONATO, A. C. Participagdo em banca de Guilherme Martins
Willeman. “Predi¢do de RNAs curtos em Herbapirillum seropedicae”,

2010. (Bioinformatica) Universidade Federal do Parana.

RAITTZ, R. T.; PEDROSA F. O.; SOUZA, E. M.; PROBST, C. M.
Participacdo em banca de Vinicius Almir Weiss. “Analise comparativa das
bactérias Diazotroficas Herbapirillum seropedicae 778 e Herbapirillum

ribrisubalbicans M1”, 2010. (Ciéncias Bioquimica) Universidade Federal
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do Parana.

FIGUEIREDO, B. C.; PINTO, J. S. P.; BICHINHO, G. L.; RAITTZ, R. T.
Participagdo em banca de Mario de Pula Soares Filho. “Acervo digital
médico para o sistema integrado de protocolos eletronicos — SIMPE”,

2007. (Medicina (Clinica Cirtrgica)) Universidade Federal do Parana.

COELHO, L. S.; LEITE, P. T.; RAITTZ, R. T. Participacdo em banca de
Fabiano Lopes Rocha. “Identificacdo de Sistemas ndo Lineares
Multivaridveis Usando Redes Neurais Perceptron Multicamadas e Fungao
de Base Radial”, 2005. (Engenharia de Produgdo e Sistemas) Pontificia

Universidade Catoélica do Parana.

AVILA B. C.; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Irapuru Haruo
Florido. “Gestdo do conhecimento em sistemas de informacdo legados —

ontolegacy”, 2004. Pontificia Universidade Catdlica do Parana.

6.4. CONCLUSAO DE CURSO DE GRADUACAO

1.

RAITTZ, R. T. Participagao em banca de Andressa S. Anjos; Diego V. C.
Siqueira; Mayllon N. N. Baumer. “Easy Access”. 2013. (Tecnologia em

Analise e Desenvolvimento de Sistema) Universidade Federal do Parana.

RAITTZ, R. T. Participagao em banca de Fabio A. O. Beatrice; Guilherme
B. Savio; Karen L Suckow. “Feodalis” 2013. (Tecnologia em Analise e

Desenvolvimento de Sistema) Universidade Federal do Parana.

RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Douglas N M Cardoso; Fellipe
Alexandre. “SBIM: sistema gerenciador de imagens médicas”, 2013.
(Tecnologia em Andlise e Desenvolvimento de Sistema) Universidade

Federal do Parana.

FLORIDO, 1. H.; RAITTZ, R. T.; SOARES, M. P.; WOJCIECHOWSKI,
J. Participa¢do em banca de Aguiar F. R. T., Sivek J. L., Lima M. K. R.
“Edital Eletronico”, 2007. (Tecnologia em Informadtica) Setor Escola

Técnica da UFPR.
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GUIZELINI, D.; MENGARELLI L. R.; RAITTZ, R. T. Participagdo em
banca de Pereira Jr. J. G., Rasera L. H L., Lara M., Langer M. L.

“Notarium”, 2007. (Tecnologia em Informaética) Setor Escola Técnica da

UFPR.

GUIZELINI, D.; MARCHAUKOSKI, J; RAITTZ, R. T.; MENGARELLI,
L. R. Participacao em banca de Morais A. C., Doehnert C, Cancela D. M.,
Rompkovski J. B., Oliveira. “Prontuario Eletronico”, 2007. (Tecnologia

em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; GUIZELINI, D.; MENGARELLI,
L. R. Participagdo em banca de Athayde E A, Souza R, Cesar S. “Sibila”,
2007. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

RAITTZ, R. T.; WOJCIECHOWSKI, J.; MARCHAUKOSKI, J;
ROHRICH, S. S. Participa¢do em banca de Aguiar Jr G F, Demenech L E,
Weiss V A, Tavares V F. “SINTCOMP”, 2007. Setor Escola Técnica da
UFPR.

GUIZELINI, D.; RAITTZ, R. T.; MENGARELLI, L. R. Participagdo em
banca de Rodaczynski D., Cardoso E. H., Kintopp M., Gorski S. S.
“WorkFlow”, 2007. (Tecnologia em Informética) Setor Escola Técnica da

UFPR.

RAITTZ, R. T.; SOARES, M. P.; WOJCIECHOWSKI, J.; Marchaukoski,
J. Participagdo em banca de Souza APM, Mechailech FL, Neves GCS,
Michelotto R. S. Silva R. C. “3dBlah”, 2007. (Tecnologia em Informatica)
Setor Escola Técnica da UFPR.

SOARES, M. P.; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca de Oneda A,
Tsuda L B, Zagonel R F. “Sindicator: Sistema de gestdo de condominios”,

2006. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

SOARES, M. P.; FLORIDO, I H; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca
de Prado A K, Rodaczynski A, Brasil F L, Oliveira Gomes G. “Sistema de
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gerenciamento de amostras”, 2006. (Tecnologia em Informatica) Setor

Escola Técnica da UFPR.

SOARES, M. P.; FLORIDO, I H; RAITTZ, R. T. Participagdo em banca
de Veronezi F., Gome M. K., Boniatti P. R. “Controle académico”, 2005.

(Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

MARCHAUKOSKI, J; RAITTZ, R. T. Participacao em banca de Natal C.
L., Klisievicz L., Passador R. C., Voltz W. M. “Intranet Académica”,

2005. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; GUIZELINI, D. Participagdo em
banca de Souza E. M.., Albuquerque E, Teixeira M. L., Xavier R. F.,
Oliveira. “Reconhecimento de proteinas”, 2005. (Tecnologia em

Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.

SOARES, M. P.; RAITTZ, R. T. Participacdo em banca de Lima D. F.,
Nascimento R. A. “Sistema de apoio Help desk — Sysmaid”, 2005.

(Tecnologia em Informética) Setor Escola Técnica da UFPR.

RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; FLORIDO, 1. H. Participagdo em
banca de Gomblan A. M., Zubek C. J., Gogola G. L., Pistori L. K., Lima
R. R. C. “SystemNet”, 2005. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola
Técnica da UFPR.

RAITTZ, R. T.; FLORIDO, I H; MARCHAUKOSKI, J. Participa¢do em
banca de Silva P, H. B., Ouchi W., Esposito F. R., Silveira B. E. “Virtual
glasses”, 2005. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da

UFPR.

19. BELLI, M. J.; RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; GUIZELINI, D.
Participagdo em banca de Negrao D. V. M., Pastorelo D. C., Silva R. R.,
Rodrigues V. “Implementag¢ao de recursos de reconhecimento de fala em
aplicacdes para testes psicologicos baseada em sistemas inteligentes”,

2004. (Tecnologia em Informatica) Setor Escola Técnica da UFPR.



53

20. RAITTZ, R. T.; MARCHAUKOSKI, J; FLORIDO, 1. H.; BELLI, M. J.
Participacdo em banca de Soares A S, Trento B, Cipriano D C, Pimenta L
G, Kloss R F. “Sistema de consulta a legislagdo universitaria”, 2004.

(Tecnologia em Informaética) Setor Escola Técnica da UFPR.

6.5. COMISSOES JULGADORAS E OUTRAS AVALIACOES

1. Concurso publico Classe A — Adjunto Bioinformatica, 2014. Universidade

Federal do Parana.

2. Concurso publico Professor Assistente: Acustica dos instrumentos cordéfonos

aerofonos, 2009. Universidade Federal do Parana.

3. Concurso publico Professor Assistente: Linguagem de programagdo e

processamento de imagens, 2009. Universidade Federal do Parana.

4. Concurso piblico Professor Adjunto na Area de Gestdo, 2008. Universidade

Federal do Parana.

5. Concurso publico Professor Adjunto: Linguagem de programacdo, 2008.

Universidade Federal do Parana.

6. Concurso publico Professor de 2.° grau: Informadtica, area Metodologia de
desenvolvimento de sistemas de Informacdo, 2006. Universidade Federal do

Parana.

7. Concurso publico Professor Classe E, area Matematica e Fisica, 2005.

Universidade Federal do Parana.

8. Avaliagdo de estagio probatorio (Prof. Alaor de Carvalho), 2008. Setor Escola
Técnica da UFPR.

9. Avaliacdo de estagio probatorio (Prof. Mauro A. A. Castro), 2016.
SEPT/UFPR.
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10. Avaliacdo de estagio probatério (Profa. Juliana A. Martinez), 2012.
SEPT/UFPR.

11. Avaliacdo de estagio probatério (Prof. Adriano B. da Silva), 2011.
SEPT/UFPR.

12. Avaliagdo de estagio probatorio (Prof. Lucas F. de Oliveira), 2010.
SEPT/UFPR.

13. Avaliacdo de estagio probatoério (Profa. Marion do Rocio Foerster Avanci),

2008. Setor Escola Técnica da UFPR

14. Avaliagdo de estagio probatorio (Profa. Luciane Schulz), 2007. Setor Escola
Técnica da UFPR

15. Avaliagao de estagio probatorio (Valter R Schaffrath), 2007. Setor Escola
Técnica da UFPR
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7 ADMINISTRACAO, CONSELHOS, ASSESSORIAS E CONSULTORIAS

7.1 CONSELHOS SUPERIORES UFPR

Listo os periodos nos quais estive nos conselhos superiores na UFPR.

03/2008 - 03/2011

03/2006 - 03/2008

03/2004 - 03/2006

Conselho Universitario - Conselho de Planejamento e

Administracdo UFPR — Titular (prorrogado).

Conselho Universitario - Conselho de Planejamento e

Administragdo UFPR — Titular.

Conselho Universitario - Conselho de Planejamento e

Administragdo UFPR - Conselheiro (suplente).

7.2 CONSELHO SETORIAL ET-UFPR E SEPT-UFPR

Participei desse Conselho, como coordenador de cursos, por varios periodos.

7.3 COORDENACAO DE CURSO

Fui coordenador de curso em todos os niveis ofertados na UFPR: técnico,

graduacao e pos-graduagao. Listo em seguida os periodos respectivos.

10/2017 - Atual

10/2015 - 10/2017

10/2013 - 10/2015

09/2008 — 03/2009

Coordenador do Programa de Pos-Graduagdo

Bioinformatica.

Coordenador do  Programa de  Poés-graduagdo

Bioinformatica.

Vice-Coordenador do Programa de Pos-graduacao

Bioinformatica.

Coordenador do Programa de Pos-Graduagdo

Bioinformatica — Proposta de Criacao do curso.

€m

cm

cm

€m



09/2003 — 09/2005

09/2002 — 06/2003

01/2002 — 06/2002

06/2001 — 06/2002

09/1994 — 12/1995
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Coordenador do Curso de Tecndlogo em Informatica ET-

UFPR.

Coordenador do Curso de Tecnologo em Informatica ET-

UFPR.

Coordenador do Curso de Tecnologo em Informatica ET-

UFPR.

Vice-Coordenador do Curso de Tecnologo em Informatica ET-

UFPR.

Coordenador do Curso Técnico em Processamento de dados

ET-UFPR.

7.4 COLEGIADOS DE CURSOS

Havia uma cultura na ET-UFPR, hoje presente também no SEPT, de que

qualquer professor que ministre aulas em um determinado curso técnico, ou de

graduacao, torna-se membro natural do seu colegiado. Contudo, o mesmo nao se aplica

a pos-graduacdo. Desta forma, participo em colegiados de curso desde o comego do

exercicio de minhas fungdes na UFPR.

7.5 COMISSOES PARA AVALIACAO DE CURSOS DE GRADUACAO

06/2001 — 06/2002

Avaliador SETEC para os cursos na area de Tecnologia da

Informagao.

7.6 COMITE SETORIAL DE PESQUISA

05/2010 — 05/2012

Presidente no SEPT.

7.7 AVALIACAO DOCENTE UFPR

No periodo de 2002-2005, houve uma série de atividades institucionais

relacionadas a avaliacdo institucional na UFPR. A época, desenvolvi uma aplicacao
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computacional (programa OP) para o apoio a orientacdo pedagogica, baseada nas
possibilidades de exploracao de informagdo originadas na avaliacdo do docente pelos
discentes. As metodologias desenvolvidas foram extensivamente aplicadas na UFPR e

em outras institui¢des do Brasil.

7.8 IAP — ICMS ECOLOGICO

Desenvolvi os sistemas de avaliacdo das unidades de conservagao e dos
mananciais de abastecimento para a destinacdo do ICMS Ecologico no Estado do

Parana.

7.9 SISTEMA FCONTROL

O sistema FCONTROL foi um projeto desenvolvido pela empresa CiaShop e
financiado pelo FINEP, cujo objetivo era de construir uma ferramenta baseada em
inteligéncia artificial para a prevencao de fraudes no comércio eletronico. A solugao
esta em produgdo até a presente data, tendo dado origem a empresa do mesmo nome que
foi posteriormente adquirida pelo grupo Buscapé. O desenvolvimento foi gerenciado

pela fundacdo de apoio da UFPR, FUNPAR, sob minha coordenagao.

7.10 REVISAO DE PERIODICO

Revisor ad oc Oxford Bioinformatics.
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8 HOMENAGENS, PREMIOS E OUTROS RECONHECIMENTOS PUBLICOS

2017

2010

2009

2008

2007

2006

2005

2005

1998

1995

1994

1993

Melhor trabalho: Workshop de Bioinformatica, Universidade

Tecnologica Federal do Parand — UTFPR.

Um dos trés melhores trabalhos: VI Workshop de Visao
Computacional (VI WVC), Presidente Prudente, Brasil.

Professor Homenageado — TSI-UFPR.

Professor Homenageado — TSI-UFPR.

Paraninfo, TSI — UFPR.

Paraninfo, TSI — UFPR.

Nome de Turma, Curso de TI-UFPR.

Paraninfo, TI-UFPR.

Homenagem da Camara Municipal de Agua Doce SC.

Paraninfo, Curso Técnico PD-UFPR.

Paraninfo, Curso Técnico PD-UFPR.

Paraninfo, Curso Técnico PD UFPR.
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9 CONSIDERACOES FINAIS

Embora escrever na primeira pessoa do singular seja o que peca a metodologia
cientifica para a elaboragdo de um memorial académico-profissional, falar da propria
trajetoria no mundo do ensino, da pesquisa e da extensdo ¢ de fato revisitar o passado
numa perspectiva de reconhecer que o possivel foi feito, mas, como também aparecia
escrito no casco do velho “Bardo de Teffé¢”, o navio oceanografico que desbravava os
gelados mares da Antartica, “restara sempre muito o que fazer”.

Ainda assim, este momento da carreira profissional — de revirar os baus, os
velhos diretdrios e arquivos — suscita uma evidente analise da fun¢do social ligada ao
universo da Tecnologia de Informacgao (TI), uma reflexdo que traz a tona a renovagao
do sentido para o que sempre tem algo de “iceberg”: os desafios que estdo por baixo do
grande Oceano da cultura digital, em particular aquela se que se dispde a produzir e
compartilhar saberes — e novas interrogagdes — nos ambientes de laboratorio e de sala de
aula.

Como cidadao comprometido com as causa do meu tempo, no ambito de
interven¢do a que me disponho participar, desde que comecei esta longa jornada de
cientista e professor, devo reconhecer também que a docéncia e a pesquisa — a busca de
solugdes para problemas praticos em nossas areas de atuacdo — sdo verdadeiramente
importantes sempre que voltadas aos interesses da maioria, com o objetivo de realizar o
bem comum, de facilitar a vida das pessoas, de organizar os mecanismos de trabalho
que permitam promover qualidade de vida. Por esses principios tenho conduzido minha
praxis pedagogica. Isso implica trabalhar para uma economia de tempo, de recursos
ecologicos, de recursos econdomicos, por um lado; e, por outro, otimiza-los de maneira a
tornar os sistemas, quaisquer que sejam eles, mais generosos, mais a favor dos seres
humanos.

Neste aspecto, reservo-me a liberdade desta expressdo: minhas horas mais
criativas, interessantes, exaustivas ¢ dedicadas quanto ao que esteja ligado a um douto
saber, indubitavelmente, bem poderiam ser avaliadas sob a perspectiva deste memorial,
cujo contetdo ¢ legal, auténtico e, até mesmo, identitario de uma existéncia.

Espero poder realizar meu percurso de trabalho a cada dia melhor, de modo que
outros, mais jovens, sintam-se suficientemente inspirados e estimulados a superar cada
vez mais o ponto até onde terei sido capaz de ir, e que eles também possam se submeter
a uma transcendéncia qualitativa naquilo que a ciéncia possa almejar e alcangar.
Portanto, eis a memoria que aqui registro, declaro e dou f¢.

Curitiba, abril de 2018, Roberto Tadeu Raittz



